Załącznik Nr 2 do SWKO
Postępowanie nr WSz.DOP/4/46/IX/KO/2026
	Lp.
	Badania molekularne
	szacunkowa ilość badań w okresie              12 m-cy
	Cena PLN jednostkowa brutto 

	Wartość brutto
	Czas oczekiwania na wynik 
     (dni robocze)

	1. 
	NGS panel kliniczny dla raka płuca – badanie tech. NGS
Test obejmuje:

- proste mutacje w genach: ALK, BRAF, EGFR, KRAS, PIK3CA, MET, ERBB2/HER2;

- warianty fuzyjne/ delecje i duplikacje eksonów: ALK, BRAF, EGFR (EGFRvIII), ERBB2/HER2, FGFR1, FGFR2, FGFR3, RET, NRG1, NTRK1, NTRK2, NTRK3, PIK3CA, ROS1. 

Badany materiał: bloczek parafinowy
	55


	
	
	

	2.
	EGFR – badanie mutacji (badanie obejmuje również mutację T790M) 
Badany materiał: bloczek parafinowy
	10
	
	
	

	3.
	EGFR ctDNA – badanie mutacji EGFR w osoczu (badanie obejmuje również mutację T790M)
	10
	
	
	

	4.
	ALK – badanie rearanżacji genu ALK metodą FISH 
Badany materiał: bloczek parafinowy
	10


	
	
	

	5.
	ALK-IHC – badanie ekspresji antygenu ALK 
Badanie wykonywane techniką IHC z zastosowaniem przeciwciała D5F3

Badany materiał: bloczek parafinowy
	10


	
	
	

	6.
	ROS1 – Badanie rearanżacji genu ROS1 metodą FISH 
Badany materiał: bloczek parafinowy
	10
	
	
	

	7.
	PD-L1 – badanie ekspresji antygenu PD-L1
Badanie wykonywane techniką IHC z zastosowaniem przeciwciała 22C3

Badany materiał: bloczek parafinowy
	110
	
	
	

	8.
	RAS (KRAS + NRAS), BRAF  – badanie mutacji 
Badany materiał: bloczek parafinowy
	100
	
	
	

	9.
	MSI – badanie niestabilności mikrosatelitarnej 
Badany materiał: bloczek parafinowy
	100
	
	
	

	10.
	BRAF – badanie mutacji V600 testem qPCR 
Badany materiał: bloczek parafinowy
	25


	
	
	

	11.
	HER2 – badanie amplifikacji metodą FISH 
Badany materiał: bloczek parafinowy
	15
	
	
	

	12.
	BRCA1/BRCA2 - badanie całej sekwencji kodującej genów techniką sekwencjonowania następnej generacji NGS 
Badany materiał: bloczek parafinowy/ krew obwodowa
	50
	
	
	

	13.
	PIK3CA badanie mutacji genu PIK3CA PIK3CA-badanie mutacji genuPIK3CA zakres badania obejmuje mutacje C420R,E542K,E545A, E545D, E545G, Q546E, Q546R, H1047L, H1047R,H1047Y, 

Badany materiał: bloczek parafinowy
	             15
	
	
	

	14.
	DPYD- badanie mutacji, wariantów genetycznych genu  DPYD(DPD) -niedobór dehydrogenazy dihydropirymidynowej 

materiał: krew obwodowa.
	             15
	
	
	

	15.
	KIT/PDGFRA- badanie mutacji genu KIT/PDGFRA 

Badany materiał: bloczek parafinowy
	            5
	
	
	

	16.
	IDH – badanie mutacji genów IDH1 i IDH2            Badany materiał: bloczek parafinowy
	            10
	
	
	

	17.
	Badanie genu fuzyjnego BCR/ABL jakościowe PCR
	            10
	
	
	

	18.
	Badanie BCR/ABL transkrypt p 210 ilościowe PCR
	            10
	
	
	

	19.
	Badanie BCR/ABL transkrypt p 190 ilościowe PCR
	10
	
	
	

	20.
	17p- badanie delecji 17p tech.FIH
	10
	
	
	

	21.
	Badanie mutacji genu TP53 w CLL
	10
	
	
	

	22.
	IGHV- badanie mutacji
	10
	
	
	

	23.
	Badanie mutacji w eksonie 12 genu JAK2
	10
	
	
	

	24.
	Test do genotypowania HLA
	10
	
	
	

	25.
	Ocena stanu genów HRR (rekombinacji homologicznej) met. NGS:

Zakres badania

Geny rekombinacji homologicznej

Test obejmuje badanie prostych mutacji (SNV, indel) w genach:

ATM, BARD1, BRCA1, BRCA2,BRIP1, CDK12, CHEK1, CHEK2,FANCA, FANCL, PALB2, RAD51B, RAD51C, RAD51D, RAD54L

Test wykrywa mutacje typu dużych delecji                i duplikacji (CNV) w genach:

ATM, BARD1, BRCA1,BRCA2, BRIP1, CDK12, CHEK1, CHEK2, PALB2, RAD51B

Badany materiał: bloczek parafinowy/krew obwodowa


	30
	
	
	

	26.
	Diagnostyka nowotworów tkanek miękkich i kości (sarcoma panel) met. NGS
Zakres badania:

Mutacje w genach: ALK, BRAF, CTNNBI, EGFR, ETV6, FGFR1, FGFR2, FGFR3, MET, MYOD1, NTRK1, NTRK2, NTRK3,PDGFRA, RET, ROS1

Badanie fuzji genów: ALK, BCOR, BRAF, CAMTA1 CCNB3, CIC, CSF1, EGFR, EPC1, ERG, ESR1, ETV1, ETV4, ETV6, EWSR1, FGFR1, EGFR2, EGFR3, FOS, FOSB, FOX01, FUS, GLI1, HMGA2, JAZF1, MBTD1, MDM2, MEAF6, MET, MGEA5, MKL2, NCOA1, NCOA2, NCOA3, NR4A3, NTRK1, NTRK2, NTRK3, NUTM1, PAX3, PDGFB, PDGFRA, PHF1, PLAG1, PRKCA, PRKCB, PRKCD, RAFI, RET, ROS1, SS18, STAT6, TAF15, TCF12, TFE3, TFG, USP6, VGLL2, YAP1, YWHAE
	30
	
	
	

	27.
	genetyczny ATTR lub typu dzikiego określony poprzez sekwencjonowanie genu transtyretyny; sekwencjonowanie genu transtyretyny (TTR) 


	10
	
	
	

	                                                                         RAZEM 
	
	
	


